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ABSTRACT 

Seafood especially the shellfish can be readily contaminated with pathogenic 

microorganisms because of the texture of their flesh and also their living habits. In 

the case of being contaminated with pathogenic bacteria. shellfish pose a serious 

treat for public health. This study was conducted to investigate the presence of 

pathogenic bacteria species such as Vibrio vulnificus in the shellfish sample collected 

from Sg. Merchang, Marang, Terengganu. The bacteria was successfully isolated 

and identified using conventional and commercial test. Resistance of 1 ·;hrio 

vulnificus to antimicrobial agents was tested using Kirby Bauer's method. The Gcnei 

Spin Mini Prepkit was used for plasmid extraction. Vibrio vuln(ficu.\· were 

genetically characterized using RA PD-PCR. Five isolated of Vibrio rn/11(/icus "ere 

isolated and identified (VI, V2, V3, V4 and VS). From the study, Nalidixic acid (30 

µg), Chloramphenicol (30 µg), Furazolidone (15 µg), Kanamycin (30 µg) and 

Oxytetracycline (30 µg) are proved to be suitable antibiotic therapy for 0rgani,,m 

infected by Vibrio vulnificus. Out of five isolates only I isolates (V3) harhoreJ 

plasmid with size of 1800 bp. RAPD-PCR profiles indicate three different strains of 

Vibrio vulnificus. These findings reveal genetic distances and percentage of 

similarity between strains. The result obtained in this study indicates that's strain 

belongs to the same origin are not necessary closely related genetically. 

111 



ABSTRAK 

Makanan laut terutamanya organisma bercengkeram secara semula jadi dicemari 

dengan mikroorganisma patogenik, ini disebabkan oleh tektur daging organisma 

terse but dan juga tabiat hidupnya sendiri. Dalam hal pencemaran ) ang Jiscbabkan 

oleh bakteria patogenik. organisma bercengkeram ini mcnyebabkan ancarnan serius 

bagi kesihatan orang ramai. Kajian ini telah dijalankan untuk men)elidik kehadiran 

bakteria patogenik iaitu Vihrio rnl11(fic11s dalam sample organisma bercengkeram 

seperti tiram yang dikutip dari Sg. Mcrchang. Marang. Terengganu. Pemencilan dan 

pengecaman bakteria telah berjaya dilakukan melalui kit pengenalpastian komersial. 

Ketahanan oleh Vibrio vulnificus terhadap agen antimikrob telah di uji dengan 

menggunakan prosedur Kirby Bauer. Genei Spin Mini Prepkit telah digunakan untuk 

pengesahan kehadiran plasmid. I "ihrio rn/11i/ic11., tdah dikaji dari segi genetik 

dengan menggunakan RAPD-PCR. Lima lsolat J'ihrio rnln(ficus telah berjaya di 

kenalpasti, (VI, V2, V3. V4 and V:-). Oaripada kcputu;;;an )ang diperolehi Nalidixic 

acid (30 µg), Chloramphenicol (30 µg), Furazolidone { 15 µg). Kanamy1.:in {30 µg) 

and Oxytetracycline {30 µg) merupakan antiobiotik yang scsuai digunakan untuk 

merawat penyakit yang disebabkan oleh Vibrio v11/11(ficus. Daripada lima isolat 

bakteria hanya isolat ke tiga (V3) hadir plasmid yang bersaiz 1800 bp. Prolil RAPD

PCR mcnunjukkan wujudnya tiga strain Vibrio rn/n(ficus yang berbeza dari scgi 

genetik. Keputusan ini menunjukkan kesamaan genomik pada isolat dan peratus 

kesamaan dari segi genetik diantara strain. Keputusan daripada kajian ini jelas 

menunjukkan bahawa strain dari asal usul yang sama tidak semestinya mempunyai 

genetik yang berhubung rapat. 
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