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ABSTRACT 

Saccostrea sp. is an oyster which is belongs to family Ostreidae. This edible oyster is 

very popular for its cultivation. In order to reach the objectives of the study, Random 

Amplified DNA Polymorphism (RAPD) based on Polymerase Chain Reaction (PCR) 

technique was used. The technique was used to amplify and detect genomic DNA from 

tissues which have been preserved in TNES-Urea buffer and 95% Ethanol. The genomic 

DNA of the species has been extracted by using two different methods which were 

Phenol-Chloroform extraction method and Wizard Genomic DNA Purification method. 

TNES-Urea buffer was found to be the most suitable preservative for the sample as the 

tissues preserved in the preservatives were all produced clear and sharp bands extracted 

using Phenol-Chloroform method. The best DNA extraction technique for Saccostrea sp. 

was Phenol-Chloroform method as the bands produced were all better than the bands 

produced by using Wizard Genomic DNA Purification method. The purity of genomic 

DNA from Phenol-Chloroform method was estimated from the ratio of reading 

absorbance at 260nm and 280nm (00260 / OD280) using a UV-Spectrophotometer. The 

purity of genomic DNA from Phenol-Chloroform method was ranged between 0. 708 

(OD2601 OD28o) to 1.53 (OD2601 OD28o) while the quantity was in the range of 252.0 ng /µI 

to 1512.5 ng /µ!. Out of 10 primers, OPA 01, OPA 02, OPA 03, OPA 05, OPA 07, OPA 

08, OPA 09 and OPA 10 or about 80% of primers were able to amplify fragments. 
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PENG A WET DAN KAEDAH PENGEKSTRAKAN DNA YANG BERBEZA 

UNTUK TISU SACCOSTREA SP. (TIRAM) DALAM KAJIAN AMPLIFIKASI 

PCR. 

ABSTRAK 

Saccostrea sp. merupakan sejenis tiram yang berasal dari Famili Ostreidae. Tiram ini 

bukan sahaja oleh dimakan tetapi juga terkenal untuk penternakan. Bagi mencapai ojektif 

kajian, teknik Polimorfisma DNA Rawak Teramplifikasi (RAPD) yang berdasarkan 

Tindakbalas Rantaian Polymerase (PCR) telah digunakan. Teknik ini telah digunakan 

untuk mengamplifikasi dan mengenalpasti genomik DNA bagi tisu Saccostrea sp. yang 

telah diawet dalam pengawet penimbal TNES-Urea buffer dan Etanol 95%. Genomik 

DNA bagi spesis ini telah diekstrak dengan menggunakan dua kaedah yang berbeza iaitu 

kaedah Pengekstrakan Fenol-Kloroform dan kaedah Kit Wizard Genomic DNA 

Purification. Pengawet Penimbal TNES-Urea didapati merupakan pengawet yang terbaik 

bagi spesis ini memandangkan semua jalur yang terhasil dari kaedah Pengekstrakan 

Fenol-Kloroform adalah jelas. Kaedah Pengekstrakan Fenol-Kloroform adalah kaedah 

yang terbaik bagi pengekstrakan DNA Saccostrea sp. kerana secara keseluruhannya jalur 

yang terhasil adalah lebih baik dari jalur dari kaedah pengekstrakan Kit Wizard Genomic 

DNA Purification. Ketulenan genomik DNA yang telah diperolehi dari kaedah Fenol

Kloroform pada nisbah bacaan penyerapan pada 260nm dan 280nm (OD260 I OD280) 

dengan menggunakan UV-Spectrophotometer ialah 0.708 to 1.53. Manakala kuantiti 

genomik DNA spesis ini ialah di antara julat 252.0 ng /µI to 1520.0 ng /µI. Lapan primer 

primer dari 10 primer (OPA 01, OPA 02, OPA 03, OPA 05, OPA 07, OPA 08, OPA 09 

dan OP A 10) atau sebanyak 80% didapati berupaya menghasilkan segmen. 
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