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ABSTRACT

The genetic variability among individuals of Cassidula aurisfelis from Setiu Wetland,
Terengganu Darul Iman was examined by using the random amplified polymorphic
DNA (RAPD) technique. The genomic DNA was extracted from the samples tissues
using Kit Wizard™ Genomic DNA Purification (Promega) and Phenol-chloroform
method. Phenol-chloroform method was selected to use for the next step. The results
produced by the machine showed clear RAPD banding pattern. Ten oligonucleotide
primers (Kit A) were screened and three primers were selected (OPA 02, OPA 04 and
OPA 10) to amplify DNA from five samples of Cassidula aurisfelis from Setiu
Wetland, Terengganu. A total of 28 RAPD fragments (RAPDs) with 17 polymorphic
fragments (60.71%) with size ranging from 300 — 1750 bp were scored from the
population. Genetic distance for samples ranges from 0.135 to 0.269. For similarity

index samples ranges from 0.7179 to 0.8649 (mean 0.7810 + 0.0497).
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KAJIAN MENGENAI KEPELBAGAIAN GENETIK CASSIDULA
AURISFELIS (SIPUT) DENGAN MENGGUNAKAN TEKNIK AMPLIFIKASI
RAWAK DNA POLIMORFIK (RAPD) - TINDAKBALAS RANTAI
POLIMERASE (PCR)

ABSTRAK

Kepelbagaian genetik di antara individu-individu Cassidula aurisfelis dari Setiu
Wetland, Terengganu Darul Iman, telah dikaji dengan menggunakan kaedah
Amplifikasi Rawak DNA Polimorfik (RAPD). Genomik DNA telah diekstrak
daripada tisu dengan menggunakan ‘Kit Wizard™ Genomic DNA Purification
(Promega)’ dan ‘Phenol-chloroform method’. ‘Phenol-chloroform method’ telah
dipilih untuk langkah seterusnya. Hasil keputusan diperolehi daripada mesin
menunjukkan jalur — jalur RAPD yang jelas. Sepuluh pencetus oligonukleotida (Kit
A) telah diuji dan tiga daripada pencetus (OPA 02, OPA 04 dan OPA 10) telah dipilih
untuk mengamplifikasikan DNA daripada lima sampel yang dipilih daripada Setiu
Wetland, Terengganu. Sejumlah 28 jalur RAPD dan 17 jalur RAPD yang polimorfik
(60.71%) yang bersaiz diantara 300 — 1750 bp telah dihasilkan dan dikenalpasti. Paras
jarak perbezaan genetik antara sampel adalah daripada 0.135 hingga 0.269. Untuk

indek persamaan antara sampel adalah daripada 0.7179 sehingga 0.8649 (purata

0.7810 £ 0.0497).
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